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	摘要(中)	摘要


目前對基因的分析方法有好幾種，而我們使用的方法是根據


Chun-Ting Zhang 所提出的Z 曲線分析法，這個方法是用多變數分析法作


分析，試著用對猜測基因部份作分析。


事實上在基因的判定原則上還是由實驗結果來決定，不過由於實


驗的成本相當的高，且費時，所以由Chun-Ting Zhang 所提出的Z 曲線分


析法可作初步的辨讀，並作探討。


我們對人類的24條染色體(包括2條性染色體)的mRNA部份作分


析，由於人類是真核生物，在轉錄轉譯蛋白質摺疊, 在


這過程中會將內碼子去除再各別將外碼子連接成mRNA，所形成的序


列就是我們要分析的序列。
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