

	[image: ]	
[image: ]




博碩士論文 93223054 詳細資訊








  
  	以作者查詢圖書館館藏	、以作者查詢臺灣博碩士	、以作者查詢全國書目	、勘誤回報	、線上人數：5	、訪客IP：54.196.58.109


  	姓名	
      	  王凱儀(Kai-Yi Wang)  
		      查詢紙本館藏  	畢業系所	化學學系
	論文名稱	
      	  奈米粒子結合親和質譜術應用於人體血漿的多樣性免疫分析方法
(Nanoprobe-Based Affinity Mass Spectrometry for Multiplexed Immunoassay in Human Plasma)
      	   
	相關論文		★ 以質譜技術探討非共價鍵結蛋白質聚合物之結構	★ 含胺基之二苯乙烯衍生物的分子內光誘導電子轉移之C-N斷鍵反應及激態錯合體之研究
	★ 新型含1,2,3-三氮唑之雙光子吸收材料的合成及其光學性質探討	★ 紫質衍生物研究：間位苯卟啉分子的鋅離子感測及大環紫質的構型
	★ Squamocin 之合成研究	★ 發展4,4’-亞甲基對苯胺或聯苯胺為骨架的四氯衍生物作為人類麩胺基硫轉移酶抑制劑的合成及構效關係的探討
	★ 含有香豆素的石膽酸類似物作為唾液酸轉移酶抑制劑的合成與初步活性測試	★ 石膽酸C4含氟唾液酸轉移酶抑制劑和苯並惡嗪酮相關的螢光探針之合成及生物研究
	★ 合成和優化2-(1-乙基-3,5-二甲基-1H-吡唑-4-基)乙-1-胺衍生物和其抗三陰性乳腺癌細胞的體外活性研究	★ 以蛋白質體學探討在大腸桿菌中甲醇利用代謝途徑
	★ Data-independent acquisition mass spectrometry analysis for identification of cerebrospinal fluid biomarker of reversible cerebral vasoconstriction syndrome	★ 從手性N-亞磺醯胺進行非對映選擇性磷酯基化反應建構高度選擇性的α-胺基磷酸酯
	★ DNA型式碳水化合物抗原之生物偵測器的開發及應用	★ 合成具有分子腳架之多並苯化合物且用於自組裝分子薄膜之研究
	★ 1,3-偶極環化加成反應在藥物合成與醣晶片上的應用	★ 平面化寡聚萘分子之合成及其光學、電學性
質研究



	檔案	
		   		[image: ][Endnote RIS 格式]   
		      [image: ][Bibtex 格式]     	
      [image: ][相關文章]   [image: ][文章引用]   [image: ][完整記錄]   [image: ][館藏目錄]   [image: ][檢視]  [image: ][下載]	本電子論文使用權限為同意立即開放。
	已達開放權限電子全文僅授權使用者為學術研究之目的，進行個人非營利性質之檢索、閱讀、列印。
	請遵守中華民國著作權法之相關規定，切勿任意重製、散佈、改作、轉貼、播送，以免觸法。

  
      

	摘要(中)	人類血液是最常被使用於臨床診斷的體液樣本。某些存在於血液中與疾病相關的特定蛋白質，其濃度變化或是結構上的改變，被視為疾病發展的重要指標。由於疾病發生機制和發展過程十分複雜，單一的蛋白質檢測法通常無法提供足夠的檢驗特異度（specificity）。發展多樣性檢測方法（multiplexed assay）除了可以提高檢測的特異度外，同時也縮短了分析時間、減少試劑的使用量，並且降低樣品的需求量。然而，血液中蛋白質的廣大濃度分布範圍，造成了發展多樣性分析上的困難。


在本篇論文中，我們發展了結合磁性奈米粒子和質譜分析技術（NBAMS）的多樣性免疫分析方法，利用表面結合有抗體的磁性奈米粒子自人類血漿中同時萃取並濃縮三種疾病相關蛋白質：C-反應蛋白質（C-reactive protein, CRP）、血清澱粉蛋白P（serum amyloid P component, SAP）和血清澱粉蛋白A（serum amyloid A, SAA）,後，再結合具有高靈敏度的基質輔助雷射脫附游離飛行時間質譜儀進行樣品偵測。實驗結果顯示，此多樣性免疫分析方法能夠同時從血漿中純化出標的蛋白質，且能夠同時對多樣的標的蛋白質進行定量分析。以正常人、進行心導管手術或胃癌病人血清為樣品的實驗結果，顯示可根據所測得的相對蛋白質含量，對上述三類不同人體生理狀況進行區分。


藉著在奈米粒子表面可容易修飾不同性質的官能基或分子、低成本和操作上的簡易性並結合高靈敏度的質譜分析技術，這個多樣性免疫分析方法極有潛力可應用於臨床蛋白質體診斷上。
	摘要(英)	Human plasma is the most used specimen for diagnosis where the level and/or modification of some specific proteins are associated with the progression of disease. Because of the complex nature of disease, diagnosis using single protein assay often results in insufficient detection specificity. The development and application of a multiplexed assay provide advantages of reduced analytical time, lower cost of reagents and smaller sampling quantity. Unfortunately, the high protein content of plasma is present across an extraordinary dynamic range of concentration that is likely to span more than 1012, which result in analytical challenge.


Recent success of mass spectrometry in clinic proteomics has shown the ability to screen and discover multiple biomarkers simultaneously that increases the sensitivity and specificity of disease diagnosis. We have developed a multiplexed immunoassay based on nanoprobe-based affinity mass spectrometry (NBAMS) to specifically isolate, preconcentrate, and characterize several disease-associated antigens in plasma simultaneously. To demonstrate the availability of the approach, three serum proteins, C-reactive protein (CRP), serum amyloid P component (SAP), and serum amyloid A (SAA) with different concentrations are chosen as model system. Based on the antibody-antigen interaction, antibody-conjugated magnetic nanoparticles (MNPs), a-CRP MNPs, a-SAP MNPs, and a-SAA MNPs, can be used as the affinity probe to specifically extract antigens from plasma and quantitativly analyze multiple proteins. When applying this multiplex assay to human plasma analysis, distinct pattern of the protein profile can be used to differentiate healthy controls, patients with surgical operation of cardiac catheter, and gastric cancer patients.


Given the flexibility of manipulating functional groups on the nanoparticles, their low cost, and simplicity of the assay, this technique is capable for clinical proteomic diagnosis.
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